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Cin’de 2019 yili sonunda ansizin pneumoni salgini ortaya ¢ikmis
ve bu salgina SARS-CoV-2 ismi verilen yeni bir coronavirus tipinin
sebep oldugu bildirilmistir. Hizli bir yayilim gosteren bu virus, halk
saglig1 acisindan krize sebep olmus ve Cin’in disina ¢ikan enfekte
kisiler ile kisa siirede yayilarak pandemiye donlismiistiir. Yarasa-
lardan orijin alan bu yeni virusun insanlara bulasmasinda pangolin
ismi verilen ara konak¢r memelinin rol oynadig1 diisiiniilmektedir.
Heniiz tam aydinliga kavusturulamamis olsa da, betacoronaviruslar
icin gen havuzu saglayan yarasalardan pangoline aktarilan bu yeni
tip coronavirusun, pangolinde kismi S geni mutasyonu ile insanlari
enfekte edebilir hale dontistiigli simdilik en gecerli hipotezler ara-
sinda yer almaktadir. insanlarin solunum sistemi epitel dokularinda
yer alan ACE2 reseptoriine SARS-CoV-2'nin S glikoproteini ile tu-
tunmasi yoluyla epitop-paratop iligkisi saglanmaktadir. Hiicre igine
alinan SARS-CoV-2; transkripsiyon, translasyon ve replikasyondan
olusan yasam siklusunu tamamlayarak yeni nesil enfektif virionla-
r1 diger duyarli hiicreleri enfekte etmek iizere hiicre disina aktarir.
SARS-CoV-2'nin yasam siklusunda 6nemli rol tistlenen viral protein-
ler; reseptore baglanma spesifitesi, proteolitik aktivasyonu, endosi-
toz etkinligi ve konak¢inin dogal bagisiklik tepkisinin engellenmesi
faaliyetlerini kusursuz bir sekilde yoneterek hastaligin patogenezini
sekillendirmektedir. SARS-CoV-2'nin sebep oldugu COVID-19 enfek-
siyonunu diger coronavirus enfeksiyonlarindan ayiran en 6nemli
faktoriin, SARS-CoV-2’ye ait yapisal ve yapisal olmayan protein ak-
tivitelerinden kaynaklandig1 diisiiniilmektedir. Sonug olarak, son yl-
larda ortaya ¢ikan sirasiyla SARS-CoV, MERS-CoV ve SARS-CoV-2 gibi
zoonotik coronavirus tiirleri 6nemli bir halk sagligi problemi olus-
turmustur. Coronaviruslarda ger¢eklesen mutasyonlara bagl olarak
zaman igerisinde yeni tiplerin ortaya ¢ikmasi olasidir. Bu sebeple
coronaviruslarin biyolojisi, patogenezi ve epidemiyolojisi tizerine
yapilan detayl ve siirekliligi olan ¢alismalara ihtiya¢ duyulmaktadir.

Anahtar kelimeler: SARS-CoV-2, rezervuar, replikasyon, zoonoz.
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Abstract

At the end of 2019, there was a sudden outbreak of pneumonia in
China, which was reported to be caused by the new type of coro-
navirus, called SARS-CoV-2. This rapidly spreading virus has caused
a public health crisis, and turned into a pandemic in a short time
through the infected people traveling outside of China. It is believed
that bats, which are the reservoir of the new coronavirus and pro-
vides a gene pool for betacoronaviruses, transmitted the SARS-CoV-2
to an intermediate host called pangolin, which in turn transmitted it
to humans. Although not fully clarified yet, it is currently the most
valid hypothesis that pangolin provided a partial S gene mutation
to new coronavirus which is transformed into the final SARS-CoV-2
form that can infect humans. The epitope-paratope interaction is
achieved through the binding of S glycoprotein of SARS-CoV-2 to the
ACE2 receptors in the epithelial tissues of the human respiratory
system. Following its entry into cells, SARS-CoV-2 completes its life
cycle consisting of transcription, translation and replication stages,
and transfers the next generation of infective virions out of the cell
to infect other susceptible cells. The viral proteins, which play an
important role in the life cycle of SARS-CoV-2, manage the activities
of receptor binding specificity, proteolytic activation, endocytosis
activity and inhibition of the host's natural immune response, and
shape the pathogenesis of the disease in this way. The most impor-
tant factor that distinguishes COVID-19 infection caused by SARS-
CoV-2 from other coronavirus infections is believed to be due to the
structural and non-structural protein activities of SARS-CoV-2. As a
result, the zoonotic coronavirus species, such as SARS-CoV, MERS-
CoV, and SARS-CoV-2 that have emerged in recent years have caused
a significant public health problem. Depending on the mutations in
coronaviruses, new species are likely to emerge over time. There-
fore, detailed and ongoing studies on the biology, pathogenesis and
epidemiology of coronaviruses are needed.
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Giris

Her gecen giin yaslanmakta olan diinyamiz, iizerinde yasayan
bir¢ok canli tiiri icin yenilik ve degisiklikleri de beraberin-
de getirmektedir. Degisen diinyaya paralel olarak canlilarin
evrimi de devam etmekte ve bunun sonucu olarak biyolojik
varyasyonlar ortaya ¢ikmaktadir. Elektron mikroskoptaki
“Ta¢” benzeri gorlntiisiinden ismini alan coronavirus (CoV),
memelileri ve kuslar1 enfekte ederek solunum, sindirim ve si-
nir sisteminde hafif seyirli enfeksiyonlara sebep olmaktadir
(Yin ve Wunderink 2018). Yirmi birinci yiizyila girildiginde,
insanoglu daha once hi¢ karsilasmadig ti¢ farkli CoV tipi-
nin ortaya ¢ikmasina sahitlik etmis ve bu viruslarin sebep
oldugu salginlardan ciddi oranda etkilenmistir. Bunlardan
ilki 2002-2003 yillar arasinda ortaya c¢ikan, “Siddetli Akut
Solunum Sendromu Coronavirus” [Severe Acute Respiratory
Syndrome (SARS-CoV)] enfeksiyonudur. Diinya saglik orgi-
tli tarafindan bildirilen 8000’in tizerinde SARS-CoV tanisi ko-
nulmus hasta bulunmaktadir (Luk ve ark 2019, WHO 2003).
Aradan gecen kisa bir stirenin ardindan, 2012'de pneumoni
ile karakterize mortalitesi yiiksek viral bir enfeksiyon olan,
“Orta Dogu Solunum Sendromu Coronavirus” [Middle East
Respiratory Syndrome (MERS-CoV)] salgini ortaya ¢cikmis
ve yaklasik 26 lilkeyi etkisi altina alarak 500’iin lizerinde in-
sanin 6liimiine sebep olmustur (Badawi ve Ryoo 2016). Son
olarak ise, 2019 yili sonunda ortaya ¢ikan ve diinyayi1 kasip
kavuran, “Siddetli Akut Solunum Sendromu Coronavirus-2”
[Severe Acute Respiratory Syndrome-2 (SARS-CoV-2)] salgi-
n1 ortaya cikmustir (Tu ve ark 2020). insanlar icin ciddi tehdit
olusturan bu ii¢ virusun, hem rezervuar hem de ara konak
olarak hayvan kékenli oldugu diisiiniilmektedir. Bu derleme-
de, basta SARS-CoV-2 olmak iizere yeni CoV’larin bulasma
sekli ve biyolojisi hakkinda giincel bilgilerin degerlendiril-
mesi amaglanmistir.

CoV'un yapis1 ve genomik karakteri

CoV’lar, Coronaviridae familyasinda, Orthocoronavirinae alt
familyasinda smiflandirilirlar. Orthocoronavirinae alt famil-
yasl icerisinde, alphacoronavirus (canine coronavirus, feline
coronavirus, HCoV-229E ve HCoV-NL63), betacoronavirus
(bovine coronavirus, HCoV-0C43, SARS-CoV, SARS-CoV-2,
HCoV-HKU1 ve MERS-CoV), gammacoronavirus ve deltaco-
ronavirus (kanath ve balik CoV’lar1) olmak tizere dort farkl
genus yer almaktadir (Sahin ve ark 2020, Yesilbag ve Aytogu
2020). CoV'lar, karakteristik olarak 80-220 nm boyutunda
zarfli viruslardir. CoV genomu 26-32 kb biiyiikliigiinde, po-
zitif polariteli, tek zincirli, segmentsiz RNA yapisina sahip-
tir. CoV’a ait bu genetik yapi; RNA'ya bagli RNA polimeraz
(RdRp) ve ORF1a-ORF1b (open reading frame/agik okuma
bolgesi) yapisal olmayan proteinleri ve zarf (E), membrane
(M), nucleocapsid (N) ve spike (S) olmak tizere (5’-RdRp-S-
E-M-N-3’) dort farkli yapisal proteini kodlamaktadir (Tang
ve ark 2020, Yesilbag ve Aytogu 2020). Bu yapisal proteinler
arasinda terapotik 6nemi olan S glikoproteini; virusun
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konakg1 hiicreye tropizmi, tutunmasi ve flizyonunda goérev
almaktadir. Ayrica S glikoproteini, nétralizan antikorlarin
ana hedef bolgesidir. SARS-CoV-2 enfeksiyonunun olusu-
munda ilk basamagi, duyarl konakg1 hiicresi ile viral S pro-
teininin uyumlu iliskisi olusturmaktadir. S proteini, konake1
hiicre proteazi (TMPRSS2) ile bicimlenerek, konak hiicreye
giris reseptorii olan anjiotensin-converting enzimi (ACE2)
tarafindan taninir (Tu ve ark 2020). Bu birlesmenin ardin-
dan, virusun hiicreye girisi ve biyolojik aktivitesi sonucunda
COVID-19 (Coronavirus Disease-2019) enfeksiyonu sekillen-
mektedir.

SARS-CoV-2 orijini

Diger RNA viruslarinda oldugu gibi, coronaviridae ailesi de
transkripsiyon hatalari gibi genetik degiskenliklere yatkindir
ve canlilar arasinda kolayca yayilimini saglayan yliksek re-
kombinasyon oranina sahiptir. insanlarda hayati tehdit eden
enfeksiyonlara yol agmayan bir¢ok coronavirus susu (HCoV-
229E, HCoV-NL63, HCoV-HKU1, vb) vardir. Bununla birlikte,
CoV’larin rastgele ara konakgilarda genetik rekombinasyonu
ve RNA'ya bagli RNA polimeraz sigramalar1 sonucunda, in-
sanlar icin oldukeca patojenik bulasici suslar ortaya ¢ikabil-
mektedir (Sahin ve ark 2020, Tu ve ark 2020). Buna en iyi
ornegi SARS-CoV-2 ve sebep oldugu COVID-19 pandemisinde
gorililmektedir. Bircok CoV’da oldugu gibi, SARS-CoV-2'nin de
ana rezervuarinin yarasalar oldugu diisiiniilmektedir. Sarbe-
covirus alt genusunda yer alan “yarasa betacoronavirus” ile
SARS-CoV-2'nin tiim genom sekanslar1 arasinda %96.2 ora-
ninda genetik benzerlik oldugu ortaya konulmustur. Bu oran
SARS-CoV ile %79 iken MERS-CoV ile yaklasik %50 olarak
belirlenmistir. Benzer sekilde, “yarasa betacoronavirus” gibi,
SARS-CoV-2'nin de hiicreye giriste ACE2 reseptoriini kullan-
dig1 belirlenmistir (Mohd ve ark 2016, Tang ve ark 2020). Bu
veriler, SARS-CoV-2'nin ana rezervuarinin yarasalar oldugu
iddiasini dogrular niteliktedir.

SARS-CoV-2 bulagsma sekli

insanlarda solunum sistemi enfeksiyonlar ile iliskili olarak
ilk kez 1962 yilinda tespit edilen CoV’'un, olduk¢a genis bir
konakg1 yelpazesine sahip oldugu ve deve, si1g1r, kedi, kopek
ve yarasa gibi bircok hayvan tiiriinii enfekte ettigi bildirilmis-
tir (Aydin ve Timurkan 2018, Aydin ve Yildirim 2019, Sahin
ve ark 2020, Timurkan ve ark 2015). Bir¢ok CoV’'da oldugu
gibi SARS-CoV-2'nin de ana rezervuarinin yarasalar oldugu
yapilan ¢alismalarla ortaya konulmustur. Yarasalar, immun
sistem elemanlarinin tiim ana bilesenlerine sahip olmalari-
nin yaninda, benzersiz ekolojik 6zellikleri (ucus kabiliyeti,
ylksek yogunluklu popiilasyonlarda yasamalari, go¢ vb.) ve
viruslarla olan uzun evrimsel ge¢misleri, bagisiklik tepkile-
rini sekillendirdigi diisiiniilmektedir (Leech ve Baker 2017,
Wilkinson ve Hayman 2017).
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Hayvandan insana bulasma

CoV'un tiirler arasi adaptasyonu, dzellikle son yillarda ar-
darda ortaya ¢ikan CoV salginlariyla daha iyi anlasilmistir.
Cin’de 2002 yilinda ¢ikan SARS-CoV salgininin oldukga sid-
detli seyretmesi lizerine bilim diinyasinin dikkatleri CoV
lizerinde yogunlasmistir. Yapilan c¢alismalarda; SARS-CoV
benzeri viruslar, Cin'deki canli hayvan pazarinda bulunan
Palmiye Misk kedisinden (civet kedisi) izole edilmis, benzer
virus diger hayvanlarda (rakun, nyctereutes procyonoides
dahil) ve ayn1 pazarda c¢alisan insanlarda da tespit edilmis-
tir. Hayvan pazarindaki vahsi memelilerde ve onlarla yakin
temastaki insanlarda gortilen bu salginin, tiirler arasi gecisin
sonucu oldugu ve virusun bu sekilde insanlara adapte ola-
bildigi ortaya konulmustur (Guan ve ark 2003). Ardindan,
2012 yilinda Arabistan’da yeni bir salgin hastalik ortaya ¢ik-
mistir. Bu salgina, MERS-CoV ismi verilen yarasa iligkili yeni
bir zoonotik CoV susunun sebep oldugu bildirilmistir. Ayni
virusa Arabistan’da ki develerde ve onlarla yakin iliskide
olup benzer klinik tablo gdsteren insanlarda da rastlanmistir
(Azhar ve ark 2014). Son olarak ise 2019 sonbaharinda yeni
bir zoonotik CoV tiirii olan SARS-CoV-2, Cin'in Wuhan kentin-
de ortaya ¢ikarak tiim diinyayi etkisi altina almistir (Mohd ve
ark 2016, Tang ve ark 2020). Salginin patlak verdigi Wuhan
kentindeki pangolinlerde yapilan g¢alismalar, pangolinlerin
SARS-CoV-2'ye kismi bir spike geni mutasyonu sagladig1 gos-
terilmistir. SARS-CoV-2'nin spike proteinindeki kritik fonksi-
yonel bolgelerin, bir pangolin'den izole edilen virus’ta tanim-
lananlarla neredeyse ayni oldugu belirtilmistir (Lam ve ark
2020, Wong ve ark 2020, Xiao ve ark 2020).

Ortaya ¢ikan yeni CoV suslarinin insanlara adaptasyonda
ara konak olarak cesitli memelileri kullandig1 belirlense de,
ana rezervuar olarak yarasalar on plana ¢ikmaktadir. CoV
lizerine yapilan son ¢alismalarda yarasa CoV’larin, alfa-CoV
ve beta-CoV’lara gen kaynagi sagladif1 ortaya konulmustur.
Yarasalardan ara konak memelilere bir sekilde bulasarak
adapasyon saglayan bu yeni CoV’lar, bu hayvanlarla direkt
temasla veya pismemis et ve siit gibi lirtinlerinin tiiketilmesi
yoluyla insanlara bulastig1 simdilik en gegerli hipotezler ara-
sinda yer almaktadir (Woo ve ark 2012, Yin ve Wunderink
2018).

Deney hayvani modelleri

Yiizden fazla tlkeyi etkisi altina alarak global bir pandemiye
sebep olan SARS-CoV-2'nin ara konagi lizerine ¢alismalar yal-
nizca pangolinlerle sinirli kalmamistir. SARS-CoV-2'nin evcil
ve yabani hayvan tiirleri iizerine etkisi merak konusu olmus-
tur. Shi ve ark. (2020) tarafindan gergeklestirilen bir calisma-
da, as1 ve anti-viral terapi amaciyla ¢esitli hayvan modelleri
olusturularak, SARS-CoV-2’ye karsi duyarhliklar1 arastiril-
misti. Wuhan’daki hayvan pazarindan ve enfekte insanlar-
dan izole edilen iki farkl1 SARS-CoV-2 susu farelere intranazal
olarak inokule edilmistir. Inkiibasyon periyodunun ardindan
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yapilan analizlerde farelerin nazal tiirbinat, yumusak damak
ve tonsillerinde virus sa¢ilimi belirlenmistir. Farelerin rektal
striintiilerinde ise viral ytki diisiik olmasina ragmen, virus
sacilimi belirlenmistir. Kediler tizerinde gercgeklestirilen ayni
deneysel calismada, fare deneylerine benzer olarak kayda
deger sekilde SARS-CoV-2 replikasyonu gerceklestigi ve viru-
sun hava yoluyla kediler arasinda bulasabildigi bildirilmistir.
Ancak kopek, domuz, tavuk ve 6rdeklerde yapilan deneysel
calismada ¢ok zayif bir SARS-CoV-2 replikasyonu gézlenmis-
tir. Yapilan bu ¢alisma sonucunda COVID-19 salgininin kont-
roliinde SARS-CoV-2'nin ¢esitli hayvan tiirleri lizerindeki et-
kisine dikkat ¢ekilmistir (Shi ve ark 2020).

Insandan insana bulasma

Cin’'in Wuhan kentinde, canli hayvanlarin satildig1 pazar ye-
rinde (Seafoods Market) ilk COVID-19 vakalar1 ortaya ¢ik-
mistir. Enfekte insanlarda virusun izolasyonunun ardindan,
burada satilan yarasalarda ve pangolinlerde de ayni CoV'un
tespit edilmesi, SARS-CoV-2'nin ortaya cikis hipotezini des-
teklemektedir. ilk salginin ardindan gecen yaklasik on giin
sonrasinda ikincil vakalarin gézlendigi insanlar, Wuhan'da
bulunan pazara gitmedikleri ancak pazara giden insanlarla
yakin temaslarinin oldugunu bildirmislerdir. Enfekte kisi-
lerin tedavi edildigi Wuhan’da bulunan hastanelerde gérev
yapan saglik calisanlarinda da SARS-CoV-2'nin teshis edilme-
si, bu virusun insandan insana bulasabildigini kanitlamistir
(Gralinski ve Menachery 2020, Sahin ve ark 2020). Enfekte
kisilerin nazofaringial ve bogaz siiriintiileri, kan, gaita, idrar
ve tlikiirtikte SARS-CoV-2'nin izolasyonu ve identifikasyonu
yapimistir. Virusun diger iilkelere yayilimina, Cin’in disina
seyahat eden insanlar neden olmustur. insanlar arasinda
yakin temas veya hapsirma, dkslirme sonucu sagilan tiikriik
pargaciklarinin solunmasi-temas edilmesi yoluyla virusun
yayilimi hizlanmis ve diinyay1 kasip kavuran bir pandemiye
donlismiistiir. SARS-CoV-2 tasiyan solunum sistemi parti-
kiillerinin ve kontamine yiizeye temas eden ellerin, agiz, goz
veya buruna goétiiriilmesi yoluyla akcigere ulasan virus, du-
yarli hiicreleri etkileyerek COVID-19 enfeksiyonunu sekillen-
dirmektedir (Sahin ve ark 2020).

SARS-CoV-2 replikasyon dinamigi

Akcigerlere ulasan SARS-CoV-2, hiicreye girip replike ola-
bilmek ve binlerce kopya projeni virus olusturabilmek i¢in
hiicre ile sorunsuz bir etkilesim saglamak zorundadir. SARS-
CoV-2'nin yiizeyinde tasidig1 S proteini (epitop) ile konak
hiicre ylizeyinde yer alan ACE2 reseptorii (paratop) arasinda
gerceklesen uyum virusun hiicreye girisi i¢cin gerekli kosulu
saglamaktadir.

CoV'larin S proteini, virusun ytiizeyinde lokalize olan ve iki
alt tiniteden olusan yapisal bir glikoproteindir. S1 alt birimi
konak hiicre reseptoriiniin taninmasi ve baglanmasinda go-
revliyken, S2 alt birimi, hiicresel ACE2 reseptoriine tutunan
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virusun fiizyonundan sorumludur. SARS-CoV, SARS-CoV-2 ve
HCoV-NL63’lin hiicreye giriste kullandigi ACE2 reseptort,
insanlarin damar endotel hiicrelerinde, ince bagirsaklarinda
ve solunum sistemi epitellerinde yer almaktadir. ACE2'nin
solunum sistemi epitellerinde {retimi; alveoller, trakea,
bronslar, bronsiyal bezler, alveoler monosit ve makrofajlarin
epitel hiicrelerinde gerceklesmektedir (Yin ve Wunderink
2018). Enfekte kisilerin solunum partikiillerinin dogrudan
solunmasi veya kontamine ytlizeylere temas yoluyla akcige-
re ulasan SARS-CoV-2'nin yasam dongiisii, viral S proteinin
hiicresel reseptor ACE2'ye baglanmasiyla baglamaktadir (se-
kil 1).
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serbest haldeki viral genomlar ve proteinler, N-proteini ta-
rafindan bir araya getirilerek virus partikiilii halini alir. Bu
virus partikiilleri endoplazmik retikulum-golgi ara bdlme-
sinin zarlari ile kapsiillenir ve ardindan M ve E proteinleri
ile coronavirus dis ortiileri tamamlanir. Son olarak, olgun vi-
rionlar vezikiiller icerisinde nakledilir ve ekzositoz yoluyla
hiicre disina ¢ikarilir. SARS-CoV-2'nin yasam siklusunda ve
patojenitesinde énemli rol alan viral proteinler, konak¢inin
dogal bagisiklik tepkisini engelleyerek, yeni sentezlenmis vi-
rionlarin toplanmasina ve salinmasina olanak saglamaktadir
(Das ve ark 2020, Khan ve ark 2020, Prentice ve ark 2004,
Shereen ve ark 2020).
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Sekil 1. SARS-CoV-2'nin bulas sekli ve yasam siklusu (Khan ve ark 2020). Bu sekil, yayilanmis bir ¢alismadan elde edilerek yazardan ve
yayinci kurulustan izin alinarak kullanilmistir.

Reseptor baglantisinin ardindan, hiicre zar ile viral zarfin
kaynasmasi (fiizyon) gerceklesir. Bu kaynagsmanin ardindan
ciplak virus endozomal yol ile hiicre i¢ine alinir. Genellikle
zarfli viruslarin hiicre igerisine girisi bu yolla gerceklesmek-
tedir. Viral niikleik asidin konakg1 hiicreye aktarilmasindaki
basari; reseptdre baglanma spesifitesi, proteolitik aktivasyon
ve endositoz etkinligine baghdir. Endositik vakuolde pH’y1
5.5’e kadar diisiiren virus, endozomdan kurtularak sitop-
lazma igerisine salinir. Hiicre icine alinan SARS-CoV-2 daha
sonra pozitif polariteli RNA'sin1 konakg1 hiicre sitoplazmasi-
na salar ve ardindan replikasyon proteinleri olan poliprote-
in 1a ve lab’nin (ppla/pplab) transkripsiyonu gerceklesir.
Poliprotein ppla ve pplab; polimeraz enzimi gibi yapisal
olmayan proteinlerin tiretiminde goérev alan “chymotrypsin-
like proteaz (3CLpro)”, “main proteaz (Mpro)” ve “papain-li-
ke protez’1” kodlamaktadir. Bu proteolitik onciiller ve olgun
replikaz proteinleri; replikasyon kompleksinin sekillenmesi,
subgenomik mRNA transkripsiyonu ve genom replikasyonu
stireclerine aracilik eder. Meydana gelen mRNA'larin trans-
lasyonu ile yapisal proteinler sekillenir. Sentezlenen viral
proteinler ve replikasyon triinleri daha sonra, endoplazmik
retikulum ve ardindan salgi yolu ile golgi ye tasinir. Burada,

Oneriler

CoV’lar, memeli ve kanath bir¢ok hayvan tiiriinii etkileyen
viral patojenlerdir. Son yillarda ortaya ¢ikan sirasiyla SARS-
CoV, MERS-CoV ve SARS-CoV-2; coronaviridae ailesinin zo-
onotik potansiyelini gozler dniine sermistir. Ana rezervuari
yarasalar olan bu yeni CoV’larin, insana bulagsmadan 6nce
genellikle memeli bir ara konaga aktarildig1 diisiiniilmekte-
dir. Cesitli hayvanlarda yapilan analizlerde, SARS-CoV-2’ye
genetik olarak en yakin CoV pangolinlerde tespit edilmistir.
SARS-CoV-2'nin pangolinlerden insanlara adaptasyonu, diin-
yay1 kasip kavuran bir pandemiye sebep olmus, yaklasik alti
ay icinde 13 milyon insani enfekte ederek, 500.000’in tize-
rinde insanin 6liimiine yol agmistir. Viruslarin bulasma orani
gostergesi olan RO degeri SARS-CoV-2 i¢in yaklasik 4 olarak
belirlenmistir. Yani enfekte bir kisi en az dort kisiyi enfek-
te edebilmektedir. Bu oran SARS-CoV-2'nin agresif bulas-
masini ispatlar niteliktedir. Salginin ilk baslarinda, insanlar
arasinda ACE2 reseptor farklilig1 olabilecegi ve bu yiizden
virusun her insana tutunamayacag diistiniilse de, yapilan ¢a-
lismalarda ACE2 kodlayan gen bélgesinin olduke¢a korunakli
oldugu ve bu yiizden farkli cografyalardaki bir¢ok insanin
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SARS CoV-2 bulasi ve replikasyonu

SARS-CoV-2'den etkilenebilecegi bildirilmistir (Cao ve ark
2020, Yesilbag ve Aytogu 2020). SARS-CoV-2'nin, klasik CoV
salginlarindan (HCoV-229E, HCoV-NL63, HCoV-HKU1) farkl
olarak, atipik-pneumoni, ishal, solunum giicliigii ve ¢oklu or-
gan yetmezligine varan daha agir bir tabloyla seyretmesinde,
virusun yapisal olmayan proteinlerinin 6nemli bir roliiniin
oldugu diistiniilmektedir. (Khan ve ark 2020).

Sonug olarak, her ne kadar SARS-CoV-2 iizerine yapilan ay-
rintili calismalar devam etse de, virusun biyolojisi, patogene-
zi, ortaya cikisi, insana adaptasyonu ve zoonotik potansiyeli
hakkinda heniiz aydinlatilamamis bir¢ok nokta bulunmak-
tadir. Ancak bugiinkii bilgilerimize gére, CoV'larin evriminin
devam edecegini ve zoonotik bulasma potansiyeli olan yeni
tiirlerin zaman i¢inde ortaya ¢ikmasinin kag¢inilmaz oldu-
gunu soyleyebiliriz. Hayvan ve insan sagligini tehdit eden
CoV’larin biyolojisi ve patogenezi lizerine daha detayl ¢alis-
malara ihtiya¢ bulunmaktadir.

Cikar Catismasi
Yazarlar herhangi bir ¢ikar catismasi bildirmemistir.
Finansal Kaynak

Bu ¢alisma sirasinda, yapilan arastirma konusu ile ilgili dog-
rudan baglantis1 bulunan herhangi bir ila¢ firmasindan, tibbi
alet, gere¢ ve malzeme saglayan ve/veya lireten bir firma
veya herhangi bir ticari firmadan, ¢alismanin degerlendirme
slirecinde, calisma ile ilgili verilecek karar1 olumsuz etkileye-
bilecek maddi ve/veya manevi herhangi bir destek alinma-
mistir.
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