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Amag: Bu ¢alismada Van kedileri ile diger bazi kedi irklarin-
daki mitokondrial DNA (mtDNA) polimorfizmi ortaya koyul-
mus, Van kedilerinde elde edilen mtDNA analiz sonuglari ile
g6z renkleri arasinda filogenetik bir iliskinin varhigi deger-
lendirilmistir.

Gereg ve Yontem: Calisilan 65 adet kan 6rneginde bolgenin
polimorfik olmas, literatiir bilginin yetersizligi ve farkli yon-
temler kullanilmasi neticesinde 6rnek sonuglarindan saghkl
bilgi alinamadigi i¢in ¢alismada 39 adet kedinin (25 Van ke-
disi, 3 Iran kedisi, 3 Tekir kedisi, 7 Siyam kedisi ve 1 Ankara
kedisi) analiz sonuglar1 sunuldu. Bazi yayinlardan aldigimiz
ve kendi dizayn ettigimiz 15 primer denenmis, 6 iyi ¢alisan
primer ile calisma tamamlanmistir. Polimeraz Zincir Reak-
siyonu triinleri (PZR) CEQ-8000 Beckman Coulter Genetik
Analiz Sistemi kullanilarak kapiller elektroforez ile ayristiril-
mis sekans dizilimleri belirlenmistir.

Bulgular: Van Kedilerinin her biri kendi grubu icerisinde tek
gozlulik/¢ift gozliiliikk durumlarina gore gruplar arasinda is-
tatistiki fark (P<0.022) tespit edildi. Elde edilen bu dizi ana-
liz verilerine bakilarak Van kedilerinde %80.00 oraniyla tek
gozliliik soylenebilir. MtDNA dizi analizinden segilen 99 b¢
lik dar bir bolge degerlendirildi ve az sayida 6rnege ragmen
elde edilen istatistiki fark degerlendirildi.

Oneriler: Bu ¢calismada anlamh farklar bulunmustur. Daha
fazla numune ile daha genis mtDNA D-Loop bélgesi ¢alisil-
malidir.

Anahtar kelimeler: mtDNA, Dizi analizi, Kedi, Van kedisi

Eurasian ] Vet Sci, 2016, 32, 4, 229-235

Abstract

Aim: In this study, mitochondrial DNA (mtDNA) polymorp-
hism between the Van cats and the other cat breeds is revea-
led. It is evaluated whether there is any relationship between
the result of the mtDNA analyses obtained from Van cats and
eye colours.

Materials and Methods: Although it is studied with 65 blo-
od samples and different methods, polymorphic of the place
and inadequate information of literature lead to unreliable
sample results. For this reason, 39 analyses of cats (25 Van
cats, 3 Iran cats 3 Tekir cats, 7 siyam cats and 1 Ankara cat)
are presented. 15 primers which is designed by ourselves
and gained by some publication are experimented. The study
is completed with 6 good working primers. The products of
Polymerase Chain Reaction (PCR) CEQ-8000 are determined
by using the System of Genetic Analysis of Beckman Coulter
and sequence of sequences resoluted with capillary electrop-
horesis are determined.

Results: Each of every Van cats were evaluated in their gro-
ups according to one eye or double eye and statistical diffe-
rentiation was found (P<0.022) between groups. By looking
at the data of analysis, one eye at the rate of 80.00% can be
said in Van cats. In this study, the selection of 99 bg, a narrow
location obtained from mtDNA sequence analysis is evalua-
ted and in spite of a small number of samples the acquired
statistical difference is significant.

Conclusion: We found significant differences in this study.
This should be study with more samples and a large mtDNA

D-Loop region.

Keywords: mtDNA, sequence analysis, cat, Van cat
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Giris

Kediler incelendiginde 200’den fazla hastalifin insanlarla
benzer oldugu gozlenmistir. Bu bilgi bize hastaliklara neden
olan genlerin tespitinde kolaylik saglayabilecegini diisiindiir-
mektedir. Ayrica Tirkiye eski yerlesim yerlerinden biridir ve
gb¢ yollari lizerine kurulmustur. Bu olusum genetik ¢esitlili-
gin Anadolu’da ne kadar genis oldugunu gosterir. Gliniimiiz-
de bir¢ok hayvanin mitokondrial DNA'sinin dizi analizi ya-
pilmistir. Lopez ve ark (1996) kedi (Felis catus) mtDNA'sinin
17.009 b¢ uzunlugunda oldugunu bulmuslardir. mtDNAnin
siki yapisi (Lopez ve ark 1996, Zhu ve Yue 2008) hiicre ice-
risinde ¢oklu kopyasinin bulunmasi, hizli evrim orani ve
rekombinasyonun goriilmemesi, mtDNA'y1 evrim, genetik
farklhilik ve tiirlerin saptanmasi i¢in yaygin olarak kullani-
lan markerler haline getirmistir (Zhu ve Yue 2008). mtDNA
D-Loop dizisi, kontrol bélgesi olarak da bilinir, mtDNA'nin di-
ger bolgelerinden daha degiskendir (Jia ve ark 2007). mtDNA
molekiliintin en hizli evrimlesen bolgesidir (Lopez ve ark
1997). Yakin tiirler ve alt tiirler arasindaki evrimsel yakinligi
tanimlamada yaygin olarak kullanilan bélgedir (Lopez ve ark
1997, Jae-Heup ve ark 2001).

Masuda ve ark (1994) Iromata kedilerinin (Felis iriomtensis)
molekiiler genetik yapilari, mitokondrial 12S ribozomal RNA
geninin parsial dizileri ve sitokrom b geni iizerinde ¢alismis-
lar ve Iriomota kedilerinin leopar kedilerle (Felis bangelen-
sis) ¢ok yakin iligki icinde oldugunu ortaya koymuslardir.
Tamada ve ark (2005) Tsushima adalarindan elde edilen 50
evcil kedinin (Felis catus) genetik farkhiliklarimi analiz et-
mislerdir. Wu ve ark (2007) tarafindan Neofelis nebuloas'nin
mtDNA dizi analizi yapilmis ve sonuglar1 Felis catus ve Aci-
nonyx jubatusu’un mitokondrial DNA'lar1 ile karsilagtiriimis-
tir. N. nebulasa’nin birgok nadir 6zelligi bulunmustur. Eizirik
ve ark (1998) ocelot (Leopardus pardalis) ve margay (L. wie-
dii) tiirlerinin 3-5 milyon yil 6nce Panama bogazindan gecip
Giiney Amerika'ya go¢ eden bir soydan gelisen neotropikal
kedilerin kardes tiirlerinden olduklarini ileri siirmektedir.

Wei ve ark (2009) Pantera uncia’nin mitokodrial genomu-
nun karakteristik yapisi F catus, Acinonyx jubatus, N nebulo-
sa ve diger memelilerle olduk¢a benzer olarak bulunmustur.
Bunun disinda P. uncia‘nin mitokondrial genomunun bir¢ok
karakteristik 6zelligini bulmuslardir. Jae-Heup ve ark (2001)
mikondrial DNA kontrol bdlgesinin yapisini ve cesitlilikleri-
ni Pantera genusunun 5 tiirii icinde tanimlamislardir. Evcil
kedilerde gozlenen fakat diger memelilerde gdzlenmeyen, iki
tekrardan olusan dizi diizenini (80 b¢ seklinde R2 ve 6-10 bg
seklinde RS-3) tanimlamislardir. Mills ve ark (2000) tarafin-
dan Kanada lynx’lerinin dagilimin belirlemek i¢in mikrosa-
tellit DNA kullaniminin tiirleri tanimlamada yetersiz kalacagi
diisiintilerek mtDNA tercih edilmistir. Tiirkiye’deki bazi kedi
irklariin genetik yapilarinin mikrosatellitlerle incelenme-
sinde (Eroglu ve ark. 2015 ) 5 kedi irkina (Van kedisi, Ankara
kedisi, Siyam kedisi, Iran kedisi, Tekir kedisi) ait mikrosatel-
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Tablo 1. Calismada materyal olarak kullanilan
kediler, irklari ve kodlari.

Kedi irklar1 Kodlar1
Siyam S6SF
Siyam S8SF
Tekir T1SF
Tekir T2SF
Van V3SF
Van V24SF
Tekir T32F
Siyam S5SF
fran 132F
Van V23SF
Siyam S42F
fran 14SF
Van V21SF3
Van V312F
Van V14SF
Van V13SF
Van V28SF
fran I1SF
Ankara Al

Van V15SF
Van V25SF
Van V4SF
Van V10SF
Van V12SF
Siyam S1SF
Siyam S2SF
Van V22SF
Van V18SF2
Van V26SF
Van V19SF
Van V5SF
Van V7SF
Siyam SOSF
Van V17SF
Van V30SF
Van VOSF
Van V16SF
Van V20SF2
Van V6SF
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Tablo 2. Calismada kullanilan primerler.

Primer F/R Dizi 5'-3' Referans

Primer 1 F ATGAATCGGTGGCCAACCTGT Tamada ve ark 2005
R TGCATGACACCACAGTTATGTG

Primer 2 F CCCTCCCTAAGACTTCAAGGAAGA Randi ve ark. 2001
R GGGGTGAGTTGGTGGTTAATAGAG

Primer 3 F CACGCGAACGCTTTAATTTAA Wojciech ve ark. 2006
R TAGGCATTTTCAGTGCCTTGC

Primer 4 F TACACACGTATACACGCGAACGCT Bu ¢alisma dizayn edildi.
R1 GGCCAGGACCAAACCTTTGTGTTT
R2 GGTGGCTGGCACGAAATTTACCAA

Primer 5 F TAGCCCCACCATCAGCACCCAAAGC Zhang ve ark. 2006
R AATGGGCCCGGAGCGAGAAGAGGTA

Seq. Primer F GAAGCAACAGCCCCACTATC Tamada ve ark. 2005

Primer 6 F AACATCCGTTCATCACCATCGGGC Randi ve ark. 2001
R CGCACAGACAGTCAGGGTGCTATTC

JHmt F3 GATAGTGCTTAATCGTGC Grahn ve ark. 2010
R3 GTCCTGTGGAACAATAGG

lit markerleri kullanilarak genetik karakterizasyon calismasi
yapilmistir. FCA analizine gore iran, Siyam, Ankara ve Van
kedileri birbirlerinden ayr1 bolgelerde yogunlasmislardir.
Fakat Van, Ankara ve Tekir birbirine daha yakin bir konum
almisken, Siyam ve iran kedilerinin daha uzak bir konumda
toplandiklari gézlenmistir. Altunok ve ark (2011) tarafindan
yapilan Van kedilerinde enzim elektroforezi analiz sonugla-
rina gore Van kedilerinde polimorfizmin yiiksek oldugu ve
elde edilen sonuglarla goz renkleri arasinda bir iligki tespit
edilemedigi bildirilmektedir.

Bu ¢alismada, Van kedileri ile diger bazi kedi 1rklarindaki
mtDNA polimorfizminin ortaya koyulmasi ve Van kedilerinde
elde edilen mtDNA analiz sonuglari ile goz renkleri arasinda
herhangi bir iliskinin olup olmadiginin arastirilmasi amag-
lanmistir.

Gereg¢ ve Yontem

Materyal olarak 35 Van kedisi, 5 iran kedisi, 10 Tekir kedi-
si, 9 Siyam kedisi ve 6 Ankara kedisi kullanildi. Bélgenin ¢ok
polimorfik olmasi nedeniyle 39 (25 Van kedisi, 3 iran ke-
disi, 3 Tekir kedisi, 7 Siyam kedisi ve 1 Ankara kedisi) kedi
orneginden (Tablo 1) kaliteli analiz sonucu elde edildi. Cok
farkl analiz yontemleri denenmesine ragmen kaliteli sonug
alimamadigi i¢in ¢alismada 39 adet analizin sonucu sunuldu.
Standart fenol/kloroform yéntemi kullanilarak kandan DNA
izolasyonu yapildi. Her bir drnek i¢in 40 pL TP (150 pL 10x
Taq Buffer, 90 uL MgCl,, 3 pL her bir dNTP, 748 pL MQ, 37.5
tinite DNA Taq polimeraz (Fermantas), 0.8 pL her bir primer
8 uL DNA ve 11.2 pL. MQ olmak {lizere 60 pL karisim hazirlan-

d1ve PZR Termocycler cihazi (M] Research PTC-200) ile 95°C
4 dk denatiirasyon, 16 siklus 94°C 30 sn, 60-52°C (-0,5°C/
siklus) 30 sn, 72°C 2 dk ve 30 siklus 94°C 30 sn, 52°C 30 dk,
72°C 2dk annealing ve 72°C 10 dk zincir uzatmasindan sonra
4°C ‘de bekletilerek DNA ¢ogaltild1.

Calismada kullanilmak tizere ¢esitli makalelerden 15 primer
secildi, fakat bu calismada istenilen boélgeyi en iyi ¢cogaltan
6 primer tercih edildi (Tablo 2). PZR iirlinlerinin temizlen-
mesi icin Gene Clean Turbo Kit kullanildi (MP Biomedicals,
LLC). Dizi analizi PZR1i¢in DTCS (GenomeLabTM Quick Start
Beckman Coulter) kiti kullanildi. Elde edilen iiriinler Beck-
man Coulter CEQ-8000 Genetik Analizor sistemine ytiklene-
rek kapiller elektroforez islemi uygulandi.

Verilerin istatistiksel degerlendirilmesi MEGA 4 (Tamura ve
ark. 2007), BioEdit (Hall 1999) ve DnaSP (Librado ve Rozas
2007) paket programlari kullanildi.

Bulgular

Calisilan kedilerden 16396-16494 bg araligindaki 99 bg niik-
leotid dizisi, Lopez ve ark (1996) tarafindan sunulan U20753
referans dizisinin ilgili bolgesinde belirtilen degerler ile kar-
silastirildi. Elde edilen veriler Tablo 3’'de gosterildi. Analizi
yapilan kedilerde, 10 polimorfik bolge belirlendi. Bu bélge-
nin 6 tanesi singletondur (16421, 16429, 16430, 16472,
16479 ve 16494). Sunulan calismaya gore kediler 8 haplo-
tipten olusmaktadir. Bu haplotiplerin farklilasmasi 0.651 +
0.048 olarak hesaplandi. Niikleotid farklilasmasi Pi: 0.02519
ve niikleotid farklilasmasinin ortalamasi k: 2.342 olarak
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#REF

#I15F
#I32F
#I45F
#315F
#S2SF
#542F
#335F
#3S65F
#3H5F
#eoar
#TLSF
#TL5F
#T37F
#a1-

#VLYSF
#71 BSF
#175F

#2353k
#W245F3
#V255F
W2 GSF
#V2RIF
#V302F
#312F

#REF
#V3SF
#v4sF
#W55F
#VGSF
#V7SF
#VISF
#/10SF
#12SF
#135F
#/145F
#W155F
#V165F
#17SF
#v185F2
#/105F
#205F2
#¥215F3
#y225F
#¥235F
#/245F3
#v255F
#¥205F
#282F
#302F
#/312F

bulundu. Tajima’s D degeri -0.01100, Fu ve Li D istatistigi
-2.008729, Fu's Fs degeri -0.230 olarak hesaplandi. Calisma-
da kullanilan kedilerde BioEdit paket programi (Hall 1999)
ile yapilan hizalama ile kendi i¢lerindeki farkliliklar gosteril-
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Tablo 3. D-loop bolgesinin 99 b¢’lik bolgesinin referans dizisi (U20753) ile karsilastirilmasi.

TTTCCOCACAA AAAAACCAAG TAAAAACCCC CAAACACCAC

Tablo 4. Van Kedilerine

TTTCCCAZAA AAAAAMCCAAG TAAAAAZCCT CAAACACZCAC

.......................... A
.......................... A
.......................... Acoy
.......................... A
.......................... A

.......................... L

—AAMZCCAAAA CACACAATGT AAAATCA-CT CTATTAA-CC

T To-un
S e aaeaaaaaas aaaas T.-..
O T.o-..
e e T
T srsaraaaaaa s Ti=us
B Y T.A..
T T. AL
B Y T.-..
e e ol T.-..
B Y T.-..
B Y T.-..

I
B Y T.-..
B Y T.-..
— e s e T.-..
S e aaeaaaaaas aaaas [
S S
B Y T.-..
e e e T.-..

ait mtDNA dizilerinin karsilastirilmasi.

AC-CAACTC- ACCCC-AGH

....... T
....... -. e
....... T T,
....... T S o |
....... - =4 .= T
....... e =T
....... — PTerera T aaaaaTea
....... e o
....... e =T
....... e ALLLC veaae T
....... A vimhea Com cenamalT
....... -, ..CAC. =Tl
....... - = .= T
....... T T,
....... - AL C vl T
....... i =T
....... T o
....... - —raaaaa— saraa—aal
....... AT T
....... - =Pl |
....... T VY I,
....... T S o |
.................... T
....... - LI
....... - .
....... - Ao 0 R
....... T o
....... - = C raaaaTaa T
....... AT T
....... A G =T
....... - e m daaaa=aa T
....... A G =T
....... - i aeaaa—aa |l
...... c- e Cam T
....... - e eeeemlT
....... - A0 C vl T
....... - .
....... T S o |
....... - L .

-AACCCAARL CACACAATGT AAAATCA-CT CTATTAA-CC AC-CAACTC- ACCCZC-AGG

e e e To-.
e e e To-.
e e To-.
e e e To-.
e e e To-.
e e e To-.
e e T.-..
e e T.-..
e e To-.
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di. Referans mtDNA dizisi (U20753) ile ¢calismaya konu olan
kedilerin mtDNA dizisi karsilastirildiginda 16463. b¢’de 2 si-
yam (S6SF ve S8SF kodlu) kedisinde A, 16473. b¢’de bir tekir
(T1SF kodlu) kedisinde A, 16478. b¢’de 1 tekir (T2SF kodlu)
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41) S6SF
sssF
T32F
S5SF
132F
V23SF
SazF
1asF
i V21SF3
V312F
Vi4asF
V13SF
va2s2F
s5 1sF

V15SF
V25SF
VasF

T2SF

71| V3SF
I— V24SF3

viosF
vizsF
s1sF
s2sF
7S v22sF
vissF2
v2esF
TI1SF
V19SF
vsSF
v7SF
sesF
V17SF
v302F
vosF
viesF
vzosF2
REF

81

ﬁiVSSF
—_—
0,005

Sekil 1. Kedilerin filogenetik karsilastirilmasini gosteren agag (Nei-Joining)
(Kimura 2007).

kedisinde C ve 1 Van (V3SF kodlu) kedisinde A, 16484. b¢’'de
1 siyam (S6SF kodlu) kedisinde C insersiyonlarinin, 16472.
b¢’de 1 Van (V24SF kodlu) kedisinde C, 16421. b¢’de 1 siyam
(S8SF kodlu) kedisinde C, 16480. b¢’de 1 tekir (T2SF kodlu)
kedisinde C polimorfizminin varlig1 belirlendi ve bu bulgu-
larin diger kedilerden farkli oldugu gozlendi. Van kedilerin-
de BioEdit (Hall 1999) paket programi ile yapilan hizalama
ile kendi iclerindeki farklhiliklar gosterildi. Bunun i¢in Tablo
4 hazirlandi. Van kedileri kendi aralarinda ve referans dizi
ile karsilastirilmasi sonucu tiim Van kedilerinde (bir tanesi
harig); 16472. b¢’de A niikleotidi gozlemlenirken, bir Van
(S24SF3 kodlu) kedisinde ayni1 baz ciftinde (16472 bg) ise
C niikleotidi ve tek polimorfizm bu kedide tespit edildi. Tek
farkl insersiyon (V3SF kodlu) kedisinde 16478. b¢ noktasin-
da A niikleotidi olarak tespit edildi. Kedi 1rklar1 arasindaki
genetik iliski agaci (Nei-Joining) verilerine gore (Sekil 1) re-
feransin tist kisminda olmak iizere Van kedilerinin agirlikl
olarak 2 grupta toplandigi gortldii. Referansa gore en tst ki-
simda toplanan Van kedileri 1. Grup ve bu grubun altindaki
diger Van kedileri ise 2. Grup olarak degerlendirilmis, her bir
Van kedisinin tek gozliliik/¢ift gozliililk durumlari esas ali-
narak yapilan ki-kare testi sonucuna gore gruplar arasinda
istatistiki fark (P<0.022) tespit edildi.

Tartisma

Bu ¢alismada mtDNA 16396-16494 araligindaki 99 bg niikle-
otid dizisi, Lopez ve ark (1996) tarafindan sunulan U20753
giris kodlu referans dizisinin ilgili bolgesinde belirtilen de-
gerler ile karsilastirllmistir Bu karsilastirma sonucunda
16463. dizide 2 siyam (S6SF ve S8SF kodlu) kedisinde A,
16473. dizide 1 tekir (T1SF kodlu) kedisinde A, 16478. di-
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zide 1 tekir (T2SF kodlu kedisinde C ve 1 Van (V3SF kodlu)
kedisinde A, 16484. dizide 1 siyam (S6SF kodlu) kedisinde
C insersiyonlarinin, 16472. niikleotid 1 Van (V24SF kodlu)
kedisinde C, 16421. dizide 1 siyam (S8SF kodlu) kedisinde C,
16479. dizide 1 tekir (T2SF kodlu) kedisinde C polimorfiz-
min varlig1 tespit edildi. Bu bulgularin Lopez ve ark (1996)
bulgularindan farkl, bununla birlikte Tamada ve ark (2005)
tarafindan belirlenen 50 kedi verileri agisindan 7 niikleotid-
de farkli ve 7 niikleotidde benzer oldugu belirlendi. Bu ¢a-
lismadaki kedilerde Tamada ve ark (2005)'nin verilerinde
bulunmayan insersiyonlarin tespit edilmesi 6nemli bir bulgu
olarak degerlendirilebilir.

Van kedisi dizileri incelendiginde toplam 8 polimorfik bolge
belirlenmistir. Diger olusturulan gruplara bakildiginda kul-
lanilan diger kedi irklarinda (Siyam, Ankara, iran ve Tekir)
9 polimorfik bolge, haplogruplarda 7 polimorfik bolge be-
lirlenmistir. Gozlenen polimorfik bélgelerde Van kedilerin-
de 4 tanesi singletondur. Bu singletonlar Van kedilerinde
16429, 16430, 16472 ve 16494 niikleotidlerde bulunmus,
bu degerler diger kedi irklarinda 16421, 16429, 16430,
16472 ve 16479 niikleotidlerde, haplogrup olusturan Tsus-
hima adasi Felis catus cinslerinde ise 16429, 16430 ve 16494
niikleotidlerde bulunmustur. 16429, 16430 ve 16494 niik-
leotidlerinde goriilen farkliligin yapilan ¢alismalarda ortak
deger almasi, genel olarak kedilerin ortak atasal verisi ola-
bilir mi sorusunu akla getirmektedir. Calisilan 25 Van kedisi
orneginde belirlenen bu 8 polimorfik bélge 6 (h) haplotipi
olusturmustur. Haplotip farklilasmasi 0.649+0.067 olarak
belirlenmistir. Bu degerlere diger gruplarda bakildig1 zaman
Tiirkiye’de bulunan 3 iran, 7 Siyam, 3 Tekir ve 1 Ankara’dan
olusan grupta 9 polimorfik alanda 5 haplotip olusturmus,
haplotip farklilagsmalar1 0,676+0.105 bulunmustur. Tsushi-
ma adasi kedilerinde 7 polimorfik alanda 5 haplotip olus-
mus, haplotip farklilagsmasi 0.723+0.034 bulunmustur. Van
kedilerinde belirlenen yiiksek polimorfizm, Altunok ve ark
(2011) yaptiklar1 enzim elektroforezi ¢alismasi sonucunda
Van kedilerinde belirledikleri yiiksek polimorfizm sonucla-
rina benzerlik géstermektedir.

Tajima’s D degeri Van kedilerinde 0.32602 (P>0.10) olarak
belirlenmistir. Bu degerler diger kedi irklarinda -0.42099,
Tsushima evcil kedilerinde 0.854540 olarak bulunmustur.
Tajima’s D degerinin negatif olmasi populasyonun ge¢misin-
de secici sliplirme (selective sweep) ya da populasyon genis-
lemesi (population expansion) gecirmis olabilecegini varsay-
maktadir (Jobling ve ark 2004).

Fu ve Li D istatistiki degeri Van kedilerinde -1.11002, diger
kedi 1rklarinda -0.95488, Tsushima evcil kedilerinde ise
-1.10452 olarak hesaplanmistir. Bu degerin negatif olma-
s1 yine popiilasyonun ge¢miste bir populasyon genislemesi
(population expansion) yada arkaplan secilimine (backgro-
und selection) maruz kalmis olabilecegini gostermektedir
(Jobling ve ark 2004).
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Yapilan analizlerde pozitif (0.611) Fu’s Fs degeri tespit edil-
mistir. Diger kedi irklarinda 0.733, Tsushima evcil kedilerin-
de 2.223 olarak bulunmustur. Bu degerin kedilerde negatif
olmas1 populasyonun ge¢miste bir populasyon genislemesi
(population expansion) ya da genetik otostop (genetic hitc-
hhiking) gecirmis olabilecegini gostermektedir (Jobling ve
ark 2004).

Tamada ve ark (2005) Gen Bankasinda bulunan 10 haplotipi
genel olarak degerlendirildiginde Tsushima adasindaki kedi-
lerin Tsushima leopar kedileri ile Van kedilerinin de biiytik
kedilerle crossbreed olmadig1 yoniinde ipuglari vermektedir.

Tiirkiye’deki bazi kedi irklarinin (Van, Siyam, Ankara, [ran ve
Tekir) mikrosatellit lokuslari ile yapilan ¢alismada (Eroglu
ve ark 2015), Van kedilerinde daha fazla 6zel alelin varligi
tespit edilmistir. Bu ¢alismada da Van kedilerinde diger ke-
dilerden farkli polimorfizm ve insersiyonlar bulunmustur.
Her iki calismada da Van kedilerinde farkliligin fazla olmasi
bu irkin diger irklardan ayirt edilebilir 6zellikleri oldugunu
gostermektedir.

Kedi 1irklar1 arasindaki genetik iliskiye gore cizilen agag
(Nei-Joining) verilerine gore Van kedilerinin agirlikli olarak
2 grupta toplandigl goriilmiistiir. Gruplardaki Van kedileri-
nin her biri kendi grubu icerisinde tek gozliiliik/cift gozli-
lik durumlarina degerlendirilip, yapilan ki-kare testi sonu-
cuna gore gruplar arasinda istatistiki fark (P<0.022) tespit
edilmistir. Elde edilen bu dizi analiz verilerine bakilarak Van
kedilerinde %80.00 oraniyla tek gozliilik sdylenebilir. Az sa-
yida 6rnek ile dar bir bolgenin degerlendirilmesine ragmen,
elde edilen istatistiksel veriler anlamlidir. Ayrica Altunok ve
ark (2007) Van kedilerinin baz1 kan serum elementleri (Ag,
Al, As, B, Ba, Co, Cr, Cu, Fe, Ga, In, Li, Mn, Ni, Pb, S, Se, Sr, V ve
Zn) diizeylerinin belirlendigi bir ¢alismada, aldiklar1 sonug-
lar1 Van kedilerinde goriilen farkh goz rengi gruplar ile kar-
silastirmislar, Aliminyum, bakir, strontium, ¢inko ve mangan
degerleri acisindan mavi-mavi goz renkli kedilerin diger goz
renkli (mavi-sari, sari-mavi, sari-sari) kedilerden istatistiksel
olarak farkl olduklarmi ve lityum degeri agisindan da ma-
vi-mavi goz renkli kedilerin mavi-sar1 goz renkli kedilerden
istatistiksel olarak farkli olduklarim tespit etmislerdir. Bu
calisma, Van kedilerinde g6z rengi farkliliklari ile biyokim-
yasal parametreler arasindaki dnemli istatistiksel farkliligin
ortaya konuldugu ilk ¢alisma dzelligindedir. Dolayisi ile Van
kedilerinde degisik goz rengine sahip gruplarda farkllik ol-
dugu konusunda her iki galismanin birbirini destekler nite-
likte oldugunu gostermektedir. Ayrica, calisilan Van kedileri-
nin mtDNA dizisi analizi verileri degerlendirildiginde, sadece
bir Van kedisinde (V3SF kodlu) A insersiyonu ilk kez ortaya
konulmustur. Bu kedinin g6z rengine bakildiginda, yesil-ma-
vi gozlii oldugu belirlenmistir. Van kedilerinde cift gozliiliikk
sarl-sarl veya mavi-mavi, tek gozlilik ise sari-mavi veya
mavi-sar1 seklinde goriilmektedir. A insersiyonu goriilen Van
kedisi, analizi yapilan kediler igerisinde tek yesil-mavi gozlii
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kedidir. Van kedilerinde ¢ok nadir olarak rastlanan yesil-ma-
vi goz rengine sahip Van kedisinde belirlenen A insersiyonu
oldukea dikkat ¢ekici bir veridir.

Oneriler

Bu ¢alisma ile kedi irklari karsilastirilmis ve Van kedilerinde
yliksek polimorfizm tespit edilmistir. Yine bir kedide (Van
kedisi) A insersiyonu ilk kez ortaya konulmustur. Tiirkiye'ye
ait bu genetik zenginligin korunmasi ve goz renkleri ile ge-
netik yapisi arasindaki iligkilerin detayli bir sekilde ortaya
konulmasi i¢in daha fazla numune ile daha genis bir mtDNA
D-Loop bélgesinin ¢alisilmasi yararh olacaktir.

Tesekkiir

Calisma ilk yazarin yiiksek lisans tezinden dzetlenmis ve Sel-
cuk Universitesi Bilimsel Arastirma Projeleri Koordinator-
liigii tarafindan (SUBAP 06202011) desteklenmistir. Ayrica
bu ¢alisma ulusal kongrede (5. Ulusal veteriner biyokimya ve
Kklinik biyokimya kongresi, Aydin 2011) poster olarak sunul-
mus ve 6zeti yayinlanmistir.
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